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Eισαγωγή

Οι μουκίνες είναι πρωτεΐνες υψηλού μοριακού βάρους 
που αποτελούν βασικό συστατικό της βλέννης των 
αεραγωγών. 

Οι μουκίνες MUC5AC και MUC5B συμβάλλουν στη 
βλεννοκροσωτή κάθαρση και την άμυνα του επιθηλίου.

Στο βρογχικό άσθμα, παρατηρείται μεταβολη στην 
αναλογια τους, συμβάλλοντας στην απόφραξη των 
αεραγωγών και στις παροξύνσεις της νόσου.

Η μελέτη των μουκινών παρουσιάζει προκλήσεις, λόγω 
της ετερογενούς και σύνθετης δομής τους και των 
τεχνικών δυσκολιών ανάλυσης τους, περιορίζοντας με 
αυτό τον τρόπο τη περαιτέρω συσχέτιση τους με 
κλινικούς φαινοτύπους.

1. Συλλογή προκλητών πτυέλων από τους ασθενείς με σοβαρό άσθμα (N=4)
2. Λύση & διαλυτοποίηση δειγμάτων

Διαλύματα λύσης: Urea/Guanidine; Ripa/Tris/SDS; Tris/SDS; Ripa

3α. Προετοιμασία δειγμάτων με τη 
βοήθεια φίλτρου (FASP) 3β. Αποδιατακτικός διαχωρισμός 

πρωτεϊνών με SDS-PAGE ηλεκτροφόρηση

4α. Φασματομετρία μάζας

4β. Western blotting

Μεθοδολογία

5α. Bιoπληροφορική ανάλυση

Biovenn



Αποτελέσματα
Α. Aνοσοαποτύπωση των MUC5AC & MUC5B

B. Συγκριτική πρωτεϊνωματική ανάλυση με Φασματομετρία μάζας

Ανάλυση ποσοστού κάλυψης των πρωτεϊνών από δεδομένα φασματομετρίας μάζας

C. Σύγκριση του πρωτεϊνικού προφίλ των δειγμάτων πτυέλου με PCA ανάλυση

D. Σύγκριση της κατανομής των πρωτεϊνών ανά βιολογική κατάσταση [ΒioVenn]

E. Λειτουργική ανάλυση εμπλουτισμού ανά κλινική κατάσταση με τη χρήση του λογισμικού STRING 

Mucin MUC1 MUCL1 MUC2 MUC4 MUC5B MUC5AC MUC7 MUC13 MUC16

Total  protein  length 1 2 5 5 9 0 5 2 8 9 5 4 1 2 5 7 6 2 5 6 5 4 3 7 7 5 1 2 1 4 5 0 7

Coverage res idues 5 4 9 0 1 0 5 1 4 2 9 3 1 1 8 9 5 4 5 2 7 1 9 8

Coverage 4 , 3 0 % 1 3 , 3 3 % 1 , 9 9 % 2 , 6 2 % 16,16% 33,52% 1 1 , 9 4 % 5 , 2 7 % 1 , 3 6 %

•  Η πρωτεϊνωματική ανάλυση επίτρεψε την ταυτοποίηση ~1000 πρωτεϊνών, εκ των οποίων οι εννέα ήταν μουκίνες
• Οι μουκίνες MUC5AC και MUC5B ταυτοποιήθηκαν σε υψηλή αφθονία σε όλα τα δείγματα (σε όλα τα διαλύματα λύσης)
• Η μελέτη παρουσιάζει ένα βελτιστοποιημένο πρωτόκολλο ανάλυσης μουκινών σε δείγματα προκλητών πτυέλων
• Μελλοντική εφαρμογή του πρωτοκόλλου σε περισσότερα δείγματα, θα προωθήσει την έρευνα σε βλεννο-αποφρακτικές παθήσεις, ταυτοποιώντας πιθανούς 

βιοδείκτες για αποφρακτικά νοσήματα, όπως το άσθμα και η ΧΑΠ
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Συμπεράσματα

Low

High


